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Single-Cell RNA Sequencing

Erforschen Sie die zellulare Vielfalt auf Einzelzellebene

Der menschliche Kérper besteht aus mehr als 30 Billionen Zellen. Innerhalb eines
Organs oder Gewebes kommen verschiedene Zelltypen und Zellpopulationen vor.
Diese Zellen sind hinsichtlich der exprimierten Gene, also ihres Transkriptoms,
sehr heterogen. Diese Heterogenitat ist ein wichtiges Merkmal der normalen
physiologischen Prozesse und gewahrleistet die korrekte Funktionsweise von
Geweben oder Organen. Wahrend einem Krankheitsverlauf kann sich allerdings die
Zusammensetzung der verschiedenen Zellpopulationen sowie deren Transkriptom
verandern und damit sogar zur Erkrankung beitragen.

In Proben mit verschiedenen Zellpopulationen kdnnen herkémmliche RNA-Massen-
sequenzierverfahren, auch bekannt als Bulk RNA Sequencing, die Heterogenitat

der Zellen nicht erfassen. Die Einzelzell-RNA-Sequenziertechnologie ermdglicht

es jedoch die Transkriptome von Tausenden von Zellen in einer einzelnen Probe zu
analysieren. Veranderungen der Transkription in verschiedenen Zellen kdnnen so
detektiert werden. Mithilfe der Ergebnisse kdnnen neue Biomarker identifiziert oder
tiefere Einblicke in die Biologie von Geweben und Krankheiten gewonnen werden.

Unser Single-Cell-RNA-Sequencing-Produkte helfen Ihnen dabei, die zellulare
Vielfalt Ihrer Proben zu erforschen.

Mdchten Sie mehr erfahren? (Bl

Fir weitere Informationen besuchen Sie unsere Website.
www.cegat.de/single-cell-rna-sequencing |[=i}




Unser Produktportfalio fir Single-Cell RNA Sequencing

3'SCR SCR Flex

Spezies Mensch, Maus, Ratte Mensch, Maus
Andere Arten sind auf Anfrage mdglich

Probenart Gefrorene Einzelzellsuspension FFPE-Rélichen, Fixierte Zellsuspension
Ziel 3-Ende der mRNA-Transkripte Protein-kodierende Gene
Plattform Chromium™ X-System (10x Genomics®)

[llumina
Output Flexibel
Beinhaltete Projektbericht & Dateien im FASTQ-, BAM-, CLOUPE-, HTML-, TSV- & CSV-Format
Leistungen

SCR: Single-Cell RNA Sequencing

Anwendungsbereiche von
Einzelzell-RNA-Sequenzierungen umfassen:

X Nachweis der Tumorheterogenitat
X Zelldifferenzierung und Abstammungsnachweis

X Ansprechen auf therapeutische
Behandlungen

X Entdeckung von Biomarkern



Uber uns

CeGaT wurde 2009 in Tbingen, Deutschland, gegriindet. Unsere
Mitarbeiterinnen und Mitarbeiter sind spezialisiert auf Next Generation
Sequencing (NGS). Neben der genetischen Diagnostik bieten wir eine
Vielzahl von Sequenzierdienstleistungen flr Fragestellungen aus der
Forschung und der Pharmabranche an. Unser Serviceportfolio umfasst
Sequenzierdienstleistungen, die sich auch fir Mikrobiom-, Epigenom-,
Immunologie- und translationale Onkologie-Projekte eignen.

Unser engagiertes Team arbeitet eng mit Ihnen zusammen, um die beste
Strategie flr Ihr Projekt zu entwickeln sowie dieses zu betreuen. Wir wéahlen
mit Ihnen die am besten geeignete Vorbereitung der Library, die optimalen
Bedingungen fir die Sequenzierung sowie das Level der bioinformatischen
Leistungen fir Ihr Projekt aus.

Wir freuen uns, Ihnen unseren exzellenten Service anbieten zu kénnen.
Kontaktieren Sie uns noch heute, um mit der Planung Ihres nachsten
Projekts zu beginnen.
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